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1534 Genotipificacion de VIH

Sistema de Informacion de Examenes, SINFEX

GENOTIPIFICACION VIH

Actualizado en Marzo 2025 por TM Ana Maria Contreras
Revisado y aprobado por Dra Marcela Ferres.
1534

Genotipificacion de VIH, estudio genérico para VIH, estudio de resistencia a
drogas de VIH

Laboratorio Dias de Toma de muestra Pl(;:lZO de Entrega
e Resultados
Laboratorio de Lunes a Jueves de 8:30 a 18:00 hrs.
Infectologia y Viernes de 8:30 a 17:00 hrs. 15 dias habiles
Virologia Molecular Sabado de 9:00 a 15:00 hrs

EL PACIENTE DEBE CONTAR CON UNA CARGA VIRAL >1000 copias/mL, dentro de
los tres meses previos a la fecha de toma de muestra.

B Sangre (2 tubos EDTA, tapa lila), Plasma 4mL

Muestra Opcional: No Aplica

Muestra T° Ambiente Refrigerada Congelada
(20 - 25 °C) (2-8°C) (-20°C)

Sangre 6 horas 72 horas NO

Plasma No 72 horas 1 mes

Dentro de Santiago y en el dia: Dos tubos lila a 4°C con unidad refrigerante.*

Desde fuera de Santiago: Dos tubos lila a 4°C con unidad refrigerante, solo si el
tiempo de traslado es menor o igual a 6 horas, desde tomada la muestra hasta el
ingreso al laboratorio.

*SOLO se requiere separar el plasma (4ml) si el tiempo de traslado supera las 6
horas de tomada la muestra.

PCR y Secuenciacion (PSOMAGEN)

Alto Nivel de Resistencia
Bajo Nivel de Resistencia
Resistencia Intermedia
Sensible

No aplica
Se requiere una carga > 1000 copias/mL plasma.

Utilizado para el seguimiento de la respuesta a la terapia antirretroviral del
paciente con VIH. Muestra las mutaciones especificas o sostituciones de
nucleotidos en el genoma del VIH-1, responsables de fenotipos de
multirresistencia.
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